
1. 分子動力学シミュレーションによるタンパク質・核酸分子の分子機能解明 
2. 生体高分子の自由エネルギーを効率よく計算する新規アルゴリズムの開発 
3. シミュレーションデータの深層学習による数理解析 

生体高分子シミュレーションコア 
(教授・米澤康滋, yonezawa-wk@waka.kindai.ac.jp)  

CTD のコンフォメーション空間探索 距離行列によるダイナミックス誘起 Isomap によるデータ解析 

Recent Activities 

Research Area 


